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							5-metilcitosina (5mc)

						
							
							Nucleótido citosina que ha sido modificado por la adición de un grupo ­metilo al carbono 5
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							ARN de transferencia al que se encuentra unido covalentemente un aminoácido

						
					

					
							
							Ácido ribonucleico (ARN)

						
							
							Polímero de ribonucleótidos (A C G U) conectados por medio de un eje ribosa-fosfato. Es la plantilla utilizada por el ribosoma en la síntesis de proteínas o como ­material genético de algunos virus

						
					

					
							
							Adenosina trifosfato (ATP)

						
							
							Nucleótido que constituye la forma primaria en la que la energía ­química es conservada y utilizada en las células
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							Formas alternativas que puede tener un mismo gen; se diferencian en su secuencia y se puede manifestar en modificaciones concretas de la función de ese gen 

						
					

					
							
							Aminoacil-ARNt sintetasa

						
							
							Enzima que cataliza la unión del aminoácido correcto con el ARNt adecuado

						
					

					
							
							ARN no codificante (ARNnc)

						
							
							Molécula de ARN funcional que, a diferencia del ARN mensajero (ARNm), no se traduce a una proteína

						
					

					
							
							ARN de transferencia 

							(ARNt o tRNA)

						
							
							Tipo de ARN que tiene una función ­importante en la síntesis proteica. Es aquel que transfiere las moléculas de aminoácidos a los ribosomas, ­para ordenarlos a lo largo de la molécula del ARNm

						
					

					
							
							Biología sintética

						
							
							Síntesis de biomoléculas o ingeniería de sistemas biológicos con funciones nuevas que no se encuentran en la naturaleza

						
					

					
							
							Caja TATA

						
							
							Considerada la principal secuencia del promotor. Es el sitio de unión tanto de los factores de transcripción (FT) como de las histonas y está implicada en el proceso de transcripción por la ARN polimerasa

						
					

					
							
							CAP 5'

						
							
							También denominada caperuza 5', 5-prima, CAP, CAP-5' o casquete, es un nucleótido ­alterado situado en el extremo 5' de algunos transcritos primarios de eucariotas, como el precursor del ­ARNm

						
					

					
							
							Centrómero

						
							
							Región estrecha de un cromosoma que lo separa en un brazo ­corto (p) y un brazo largo (q). Es la construcción primaria que, con el uso de tinciones tradicionales, aparece menos teñida que el resto del cromosoma

						
					

					
							
							Chaperona

						
							
							Proteína que contribuye al plegamiento de los polipéptidos recién sintetizados, ayudándoles a adoptar su estructura tridimensional correcta, incluso cuando parten de un estado parcialmente desnaturalizado
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							Secuencia de 3 nt de ARN que codifica a un aminoácido específico

						
					

					
							
							Código genético

						
							
							Relación entre la secuencia de bases del ARN (A, C, G y U) y la secuencia correspondiente de la proteína que codifica

						
					

					
							
							Complejo de iniciación

						
							
							Conjunto molecular formado por un ARNm, la subunidad ­pequeña de un ribosoma y el primer ARNt, con el que se comienza la síntesis de proteínas

						
					

					
							
							Cromosoma

						
							
							Elemento genético portador de genes esencial para la función celular. De ­forma ­típica, los procariotas poseen un cromosoma único que consiste en una molécula de ADN ­circular. Los eucariotas suelen tener varios cromosomas, ­cada uno de los cuales contiene una molécula lineal de ADN

						
					

					
							
							Complejo remodelador del nucleosoma de levaduras SWI/SNF

						
							
							Maquinaria molecular ­presente en levaduras y en muchos otros organismos, incluidos mamíferos. Este complejo tiene la capa­cidad de remodelar la estructura de la cromatina, en específico el nucleosoma

						
					

					
							
							Dominio carboxi-terminal (CTD, por sus siglas en inglés)

						
							
							Extremo c-terminal, también ­conocido como carboxilo terminal, carboxi-terminal, extremo COOH o COOH-terminal de una proteína o polipéptido. Es la región final de la cadena de aminoácidos que termina en un grupo carboxilo o -COOH

						
					

					
							
							Dominio Jumonji C (JmjC)

						
							
							Estructura característica de barril β, conservada ­evolutivamente, la cual contiene sitios de unión para Fe (II) y α-cetoglutarato (αKG)

						
					

					
							
							Drosha

						
							
							Enzima ribonucleasa III de clase 2 que en los humanos está codificada por el gen ­DROSHA

						
					

					
							
							Elemento transponible (ET)

						
							
							Elemento genético con la capacidad de desplazarse (­transponerse) de un lugar a otro en las moléculas de ADN

						
					

					
							
							Elementos Alu

						
							
							Secuencias de ADN, denominadas así porque la mayoría contiene un sitio de reco­nocimiento para la enzima de restricción Alu I

						
					

					
							
							Endonucleasas

						
							
							Enzimas que catalizan la ruptura de enlaces fosfodiéster en diferentes regiones, ubicadas en el interior de una cadena polinucleotídica

						
					

					
							
							Enzima Dicer

						
							
							Ribonucleasa, miembro de la familia de las ARNasa III. ­Cataliza el primer paso del mecanismo de ARN de interferencia: corta ARN doble banda (ARNdb) o ARN de banda sencilla ­(dsRNA) y pre-­microARN (pre-ARNmi) en fragmentos de ARN de ­interferencia pequeños llamados ­ARNip ­(siRNAs y miRNAs) de 20-25 nt, con dos bases libres en los extremos 3' hidroxilo y un extremo 5' fosfato

						
					

					
							
							Enzimas TET

						
							
							Enzimas que están involucradas en la modificación de la metilación del ADN

						
					

					
							
							Epigenética

						
							
							Cambios heredables en el ADN e histonas que no implican alteraciones en la secuencia de nucleótidos y modifican la estructura y condensación de la cromatina, por lo que afectan la expresión génica y el fenotipo

						
					

					
							
							Epigenoma

						
							
							Conjunto de elementos funcionales que regulan la expresión génica de una ­célula sin alterar las secuencias de ADN. El epigenoma está integrado, entre otros, por grupos ­químicos que marcan algunos sitios del genoma para dar instrucciones precisas en la expresión

						
					

					
							
							Espliceosoma

						
							
							Complejo formado por cinco ribonucleoproteínas nucleares pequeñas ­(snRNP, del inglés small nuclear ribonucleoproteins) capaz de eliminar los intrones ­(secuencias no codi­ficantes) de los precursores del ARNm. Este proceso se ­denomina splicing de ARN

						
					

					
							
							Exones

						
							
							Segmentos de ADN que contienen la información para ­producir una ­proteína codificada en un gen. Son las regiones de un gen que no son separadas ­durante el proceso de splicing; por lo ­tanto, se mantienen en el ARNm maduro

						
					

					
							
							Factor 1 de ensamblaje de la cromatina (CAF-1)

						
							
							Complejo que incluye las subunidades Chaf1a (p150), Chaf1b (p60) y p50, que ensamblan tetrámeros de histonas en el ADN de replicación in vitro

						
					

					
							
							Fase S

						
							
							Fase de síntesis en el ciclo celular en que se replica el ADN

						
					

					
							
							Genes heterocigotos

						
							
							Condición en la cual un organismo tiene dos alelos diferentes para un gen específico en un par de cromosomas homólogos. Cada alelo es una versión diferente de un mismo gen y suele expresar características distintas

						
					

					
							
							Genes homocigotos

						
							
							Un organismo es homocigótico respecto a un gen cuando los dos alelos codifican la misma información de un carácter. Para nombrarlos, se utilizan letras mayúsculas y minúsculas; así se dice que AA es homocigótico dominante y aa es homocigótico recesivo

						
					

					
							
							Grupo formilo

						
							
							Obtenido al separar un átomo de hidrógeno del formaldehído. No tiene existencia libre, aunque puede considerarse que todos los aldehídos poseen un grupo terminal ­formilo

						
					

					
							
							Histonas (H)

						
							
							Proteínas básicas que protegen y compactan el ADN de los eucariotas y algunas arqueas

						
					

					
							
							Holoenzima

						
							
							Enzima completa y activada catalíticamente formada por una apoenzima y un cofactor, que puede ser un ion o una molécula orgánica compleja unida (grupo prostético) o no (una coenzima)

						
					

					
							
							Intrón

						
							
							Región del ADN que forma parte de la transcripción primaria de ARN, pero a diferencia de los exones, son eliminados del transcrito maduro, previo a su traducción. El número y longitud de los intrones varía entre especies, así como entre los genes de una misma especie

						
					

					
							
							Islas CpG

						
							
							Regiones de ADN que conforman un 40 % de los promotores de los genes de mamíferos. Son regiones donde existe una gran concen­tración de pares de citosina y guanina ­enlazados por grupos fosfatos

						
					

					
							
							Kilobase (kb)

						
							
							1000 pb (véase la definición de pares de bases)

						
					

					
							
							Loci

						
							
							Plural de locus

						
					

					
							
							Loci genómicos sinténicos

						
							
							Ubicaciones específicas en cromosomas homólogos de diferentes especies, que comparten secuencias génicas similares o idénticas, ya sea en su posición relativa o en la ­secuencia de ADN

						
					

					
							
							Locus

						
							
							Lugar específico del cromosoma donde está localizado un gen u otra secuencia de ADN, similar a su dirección en genética

						
					

					
							
							Modificaciones epigenéticas

						
							
							Aminoácidos específicos de las histonas que pueden ser modificados ­mediante la adición de grupos acetilo, metilo o fosfato

						
					

					
							
							Nanómetro (nm)

						
							
							Medida de longitud que equivale a la milmillonésima parte del metro

						
					

					
							
							Nucleótido (nt)

						
							
							Unidad monomérica de ácido nucleico, que consiste en un azúcar, un fosfato y una base nitrogenada

						
					

					
							
							Organismos diploides

						
							
							Células que tienen un número doble de cromosomas (a diferencia de los gametos), es decir, poseen dos series de cromosomas. Las células somáticas del ser humano contienen 46 (23 x 2) cromosomas; ese es su número diploide

						
					

					
							
							Pares de base (pb)

						
							
							Dos nucleótidos opuestos y complementarios en las cadenas de ADN y ARN que ­están conectadas por puentes de hidrógeno. En el ADN, los nucleótidos complementarios son adenina-timina ­(A-T) y guanina-citosina (G-C)

						
					

					
							
							Policistrónico

						
							
							Molécula de ARN que es el producto de la transcripción de varios genes ­dispuestos en tándem, normalmente de función relacio­nada. Son típicos de procariotas y se forman en la transcripción de un operón

						
					

					
							
							Potenciadores

						
							
							En genética, un enhancer (potenciador o amplificador) es una región corta del ADN presente en eucariotas que puede unirse con proteínas (FT) para aumentar los niveles de transcripción de ­genes en un grupo de genes

						
					

					
							
							Procesividad

						
							
							Capacidad de una enzima o del complejo enzimático de llevar a cabo ­múltiples ­ciclos catalíticos de forma progresiva sin disociarse de su sustrato polimérico (en vez de ­disociarse tras cada reacción catalítica). Es una medida de la eficacia de la enzima

						
					

					
							
							Promotor

						
							
							Lugar del ADN donde se une la ARN polimerasa y empieza la transcripción

						
					

					
							
							Proteína de almacenamiento cupina

						
							
							Las cupinas son proteínas de almacenamiento presentes en algunas plantas. Se caracterizan por su capacidad de almacenar nutrientes, en especial azufre y nitrógeno, en forma de aminoácidos

						
					

					
							
							Secuencia palindrómica

						
							
							Secuencia de ácido nucleico (ADN o ARN), cuya lectura es igual si se lee de 5' (5-prima) a 3' (3-prima) en un filamento o de 3' a 5' en el filamento complementario, con el cual forma una doble hélice

						
					

					
							
							Silenciadores

						
							
							Elementos regulatorios que disminuyen la transcripción, su función es contraria a los elementos enhancer

						
					

					
							
							Splicing

						
							
							También llamado corte y empalme, empalme o ajuste, en el ARN es un proceso cotranscripcional de corte y empalme de ARN (procesamiento del ARN, en el que se eliminan los intrones y se empalman los exones)

						
					

					
							
							Tándem

						
							
							En genética molecular, son repeticiones de secuencias de 9 a 100 p­b, que se utilizan como marcador de una molécula

						
					

					
							
							Telómero

						
							
							Regiones de ADN no codificante, altamente repetitivas, cuya función principal es la ­estabilidad estructural de los cromosomas en las células eucariotas, la ­división celular y el tiempo de vida de las estirpes celulares

						
					

					
							
							Transcripción

						
							
							Primer proceso de la expresión genética, mediante el cual se transfiere la ­información contenida en la secuencia del ADN hacia la secuencia de proteína, mediante diversos ARN como intermediarios

						
					

					
							
							Transcriptoma

						
							
							Conjunto de moléculas de ARN obtenidas a partir de la transcripción de informaciones genéticas de la molécula de ADN. El transcriptoma engloba sobre todo los diferentes ARN mensajeros, los ARN de transferencia y los ARN ribosómicos

						
					

					
							
							Transposón

						
							
							Tipo de ET que transporta a otros genes además de los que ­están implicados en la transposición; a menudo, dichos genes confieren fenotipos seleccionables, tales como la resistencia a los antibióticos

						
					

					
							
							Ubiquitinación

						
							
							Pequeña proteína que existe en todas las células eucariotas. ­Esta realiza sus funciones gracias a la conjugación con una gran ­gama de proteínas diana, gracias al proceso de ubiquitinación
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